









stretches of DNA  like above  within organisms  has given rise to different 
chromosomes. Till date it is not known  how  this process is governed. In this 









large length of DNA  sequence with a definite size limit. We  took a human  olfactory receptor 
DNA  sequence (OR1F1) and derived an L­System  with following production rule [(Axiom: A) A
ATGA, C GCGG, T GACA, G AACC] which basically covers extreme  5’­end of OR1F1. 1024 bp 















































Fig. 1 Legend. Context­free L­System  [(Axiom: A) A ATGA, C GCGG, T GACA, G AACC] derived 





As DNA  synthesis occurs in 5’ 3’ direction therefore we  made  complementary sequence of Fig. 
1 as shown  in Fig. 3. We  then generated 1024 bp sequence from  another L­System  [(Axiom: A) 
























































































aa long) from  Gray short­tailed opossum,  Monodelphis domestica. Similarly other two  ORFs 
also exhibited high homology with other organisms (data not shown). 
The extreme  5’ end sequence in Fig. 3 was again used as a template (like Fig.1) to generate 















Fig. 6 Legend. Repetitive DNA  sequence generated following [(Axiom: A) A TTGG, C TTGG, T
TACT, G TACT] which showed  no significant homology when  searched in NCBI database.
Therefore L­System  generation started with human  olfactory receptor DNA  OR1F1 has reached 







































This domain was  re­blastp­ed  to NCBI and  we  found  that this domain is highly conserved 
amongst a number of organisms who  are distantly related in evolution [Fig. 8]. 
Fig. 8 Legend. Conserved protein domain  obtained from  Fig. 7 when  blastp­ed  into NCBI 
protein database 
 This result shows  that starting with a sixteen base­pair unique stretch of DNA  and using L­
System  production rule one can make  a conserve protein domain which was hitherto unknown  
to biologists. We  predict that this is how  all conserved protein domains in living organisms have 
been  produced. This mathematical exercise also clearly shows  after a conserved  protein 
domain is formed  the biological system  does not allow any more  conserved domain to be 





























































single   DNA   molecule.   Available   from   Nature   Precedings 
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